
BWAは、 高速シ ー ケンサ ーによって出力される大量の塩基配列（リ ー ド）を
参照配列（リファレンス）のどこと一致するのかをすばやく検索するプログラムです。
莫大な情報量を扱うゲノム解析を行う環境を用意するにあたって、 ハー ドウェアに
はプロセッサ ーの高い処理能力と、 複数の処理をするためのメモリが求められます。

► だからこそゲノム解析には、寓い処理能力と大容量のメモリ、
安定性と耐久性を兼ね備えたアブライドのHPCが最適です！

ブロフェッショナル向けCPU "Xeon"と
128GBもの大容量メモリを搭載したワ ークステーション

¢ nきA 鳳
■ OS: Ubuntu 24.04 LTSインスト ー ル代行
■ CPU: Xeon® wS-3525プロセッサ ー

(16コア／32スレッド）
■ メモリ：128GB (16GB x 8) DDRS-4800
Registered ECC DIMM
■ SSD: 960GB M.2 NVMe-SSD
( R:5000MB/s I W:1400MB/s)

■ GPU: NVIDIA® RTX™ A400 4GB-GDDR6
(m in iD isplayPort x4) 768 コア
■ 無線LAN：非搭載
■ 電源：1,200W (80Plus Platinum認証）
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